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Opis projektu 
Nadrzędnym celem prowadzonych badań jest zidentyfikowanie markerów transkryptomicznych 
(mRNA i regulatorowych mikroRNA) odporności kukurydzy na żerowanie wybranych gatunków 
mszyc zbożowych. Dodatkowo, zostanie przeprowadzony elektroniczny monitoring aktywności 
sztyletów i określanie modeli żerowania testowanych mszyc w tkankach odpornych i podatnych 
odmian kukurydzy. Dokonana będzie także ocena stopnia uszkodzeń komórkowych i 
makromolekularnych w roślinach kukurydzy w warunkach stresu oksydacyjnego indukowanego 
żerowaniem badanych pluskwiaków. Realizacja grantu opiera się na wykorzystaniu nowoczesnych 
technik molekularnych (m.in. macierze ekspresyjne o wysokiej gęstości (technologia Affymetrix) w 
celu zanalizowania sygnatur transkryptomów, sekwencjonowanie nowej generacji 
transkryptomów mikroRNA (ang. miRNA-seq) i technika real-time qRT-PCR). 
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